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Name    Mathieu J. W. Deblieck  
Geburtsdatum  06.12.1986 in Bujumbura (Burundi) 
Nationalität  Deutsch/ Belgisch 
 
Ausbildung                        

2017- akt.   Promotionsverfahren an der Martin-Luther-Universität (MLU) in Halle (DE) 

2012- 2015   Abgeschlossenes Masterstudium der Nutzpflanzenwissenschaften an der 
Martin-Luther-Universität (MLU) in Halle (DE) 

2011-2012   Masterstudium Bioinformatik an der Universität Hamburg (UH) (Zwei von vier 
Semestern)  

2006-2011   Abgeschlossenes vierjähriges Bachelorstudium der Biologie und 
medizinischen Laborforschung an der Saxion University of applied Science in 
Enschede (NL)  

Berufserfahrung 

2024-aktuell  Wissenschaftlicher Mitarbeiter des Swiss Plant Breeding Center (SPBC)  

2022-2024 Wissenschaftlicher Mitarbeiter am Julius Kühn-Institut im Institut für 
Resistenzgenetik und Stresstoleranz in Quedlinburg (DE). Projektthema: 
„BreedFides - Entwicklung eines nachhaltigen Datenökosystems für die 
Pflanzenzüchtung“ 

2019-2022  Wissenschaftlicher Mitarbeiter am Julius Kühn-Institut im Institut für 
Resistenzgenetik und Stresstoleranz in Quedlinburg (DE). Projektthema: 
„Quedlinburg. Projektthema: „Untersuchungen zu den Wechselwirkungen 
zwischen BaYMV-Stämmen und bekannten Resistenzgenen (BaYMV)“ 

2018-2019  Zuckerrübenzüchter bei Strube-Research GmbH &Co.KG  

2015-2017  Wissenschaftlicher Mitarbeiter am Julius Kühn-Institut im Institut für 
Resistenzgenetik und Stresstoleranz in Quedlinburg (DE). Projektthema: 
„Feinkartierung von mit Trockenstresstoleranz assoziierten QTL-Regionen im 
Wildemmer  

2014-2015  Masterarbeit zum Thema: „Identifikation von Kandidatengenen für die 
quantitative, prähaustorielle Resistenz von Triticum monococcum gegenüber 
Puccinia triticina“ am Julius Kühn-Institut im Institut für Resistenzgenetik und 
Stresstoleranz in Quedlinburg (DE).  

2010-2011  Bachelorarbeit zum Thema: „Vergleichende genomische Analyse von 
Retrogenen in Chlamydomonas reinhardtii und Volvox carteri“ am Institut für 
Bioinformatik der Universität Münster (DE) 

Weitere Qualifikationen 

• Grundkenntnisse in Unix, Ruby, R und Java (Deblieck et al., 2020) 
• Sprachkenntnisse:  Deutsch (Muttersprache), Englisch (fliessend) und Französisch (mündlich 

gut, schriftlich Grundkenntnisse) 
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